
	  
Table	  1:	  Distribution	  of	  Staphylococcus	  species	  by	  Farm	  

	  
(-‐)	  =	  No	  isolate	  of	  that	  particular	  species	  found	  
	  
	  
	  
	  
	  
	  
	  
	  
	  
	  
	  
	  
	  
	  
	  
	  
	  
	  
	  



Table	  2:	  Distribution	  of	  Staphylococcus	  species	  by	  source	  of	  sample	  collection	  	  

	  
1:	  Includes	  quarter	  and	  cannulated	  milk	  samples	  2:	  Includes	  bulk	  tank	  milk,	  milk	  filter,	  inflation	  
pre-‐milking,	  teat	  cup	  post-‐milking	  samples.	  	  3:Includes	  streak	  canal,	  teat	  end,	  teat	  barrel,	  and	  
teat	  laceration	  samples.	  4:	  Includes	  perineum,	  hock,	  vagina,	  cow	  nose,	  udder	  cleft	  samples.	  	  5:	  	  
Includes	  stall	  partition	  rail,	  grain,	  water	  bowl	  rim,	  used	  sawdust	  bedding,	  feed	  trough	  and	  water	  
trough	  samples.	  

	  

	  

	  

	  

	  

	  

	  

	  

	  

	  

	  



Table	  3:	  Prevalence	  of	  beta	  lactam	  and	  methicillin	  genetic	  markers	  among	  Staphylococcus	  
species	  isolated	  from	  different	  sources	  on	  five	  dairy	  farms	  

	  

	  

	  

	  

	  

	  

	  

	  

	  



Table	  4:	  	  Distribution	  of	  MIC	  for	  selected	  coagulase	  negative	  staphylococci	  (n=562)	  isolated	  
from	  various	  niches	  on	  dairy	  farms	  

	  

1.	  Proportion	  classified	  as	  resistant	  based	  on	  CLSI	  breakpoints	  
2.	  Break	  point,	  MIC	  at	  which	  an	  isolate	  is	  considered	  susceptible	  according	  CLSI	  (2013)	  guideline	  	  
	  

	  

	  

Figure	  1:	  Biofilm	  formation	  among	  coagulase	  negative	  staphylococci	  on	  hydrophobic	  and	  
hydrophilic	  surface	  types	  (n=365).	  Hydrophobic=	  Red	  box	  plots,	  hydrophilic	  =	  Red	  box	  plots.	  
Overall	  biofilm	  biomass	  was	  higher	  on	  hydrophilic	  surfaces	  though	  not	  statistically	  significant.	  

	  


